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 ATGGGTGATCAGTCCGTACAGCCTTTGGCCAAGGGCACGGGGTCCGGGACCCCGGAGCCGAAACCCGCTCTCCGC
TGGGAAGAGCCTCCCGAAGGGCCCGTGCTGGTCCTCCTCGACCAGACCCGGCTCCCCGTCGAGGAGGTCGAACTG
TTCTGTACGGACGTGCCCGCGCTCGTCCAGGCCATCCGTACCCTCGCCGTCCGCGGCGCGCCGCTGCTCGGGCTC
GCCGGAGCGTACGGCGTCGCCCTGGCCGCCGCCCGTGGCTACGACGTCGGGCAGGCCGCCGACGAACTCGCCGGC
GCCCGGCCCACCGCCGTCAACCTCTCCTACGGGGTGCGCCGCGCGCTGGCCGCGTACCGTACCGCGGTCACCGGC
GGCGCCGACGACACGGGCGCGGCGGCGGCCACCCTCGCCGAGGCCCGCGCGCTGCACGCCGAGGACGCCAGGGCC
AGCGAACGCATGGCCCGCAACGGCCTGGCGCTGCTGGACGAACTCGTCCCCGGCGGCGGCTACCGGGTGCTGACC
CACTGCAACACCGGCGCCCTGGTCTCCGGCGGCGAGGGCACCGCCCTGGCCGTCGTCCTCGCCGCCCACCGCGGC
GGACTCCTGCGCCGGCTGTGGGTGGACGAGACCCGGCCGCTGCTCCAGGGCGCCCGGCTGACCGCCTACGAGGCC
GCCCGGGCCGGCGTCGCCCACACGTTGCTGCCGGACGGCGCGGCCGGGTCGCTCTTCGCGGCCGGCGAGGTCGAC
GCGGTGCTGATCGGCGCCGACCGGATCGCCGCGGACGGCTCGACCGCCAACAAGGTCGGCAGCTACCCGCTGGCC
GTCCTCGCCCGGTACCACAACGTCCCCTTCGTCGTGGTCGCCCCCACCACCACGATCGACCTGGCCACCCCCGAC
GGCACCGCGATCGAGGTGGAGCAGCGCCCCGCGCAGGAGGTGACCGAGCTGACCGGACCGCGCCCCGGCCCGGAC
CGCGAGGGCGCCACCGGCATCCCCGTCGCGCCCCTGGGCACGCCGGCGTACAACCCGGCGTTCGACGTCACCCCG
CCCGAACTGATCACCGCCGTGGTCACCGAGACCGGCGTGGCCTCCCCGGTCACCGGCTCCTCCATAGCCGCCCTG
GCCGCCCGCCCCGGCCCCGTCCGCGCCCAGCCGTGA 
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